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causando sequelas neurologicas e/ou a morte do animal.
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campo, podendo resultar na ocorréncia da doenca em caes Eletroforese em gel de f
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Figura 1. Esquema simplificado do genoma do CDV. Em +
destaque estdao as regides que serao amplificadas, Iniciadores
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O objetivo deste trabalho foi analisar dois fragmentos do PFOdUth de PCtR das
genoma do virus (gene N e gene H) obtidos a partir de caes AmoStras positivas
infectados com CDV da cidade de Porto Alegre/RS,
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RESULTADOS/CONCLUSAO

Referénclas

Das 40 amostras de sangue de caes com suspeita clinica
de cinomose que foram analisadas, 24 amostras foram

p05|t|vas Para O gene N e 3 foram p05|t|vas Para O gene H. protocol for the differentiation of infected and vaccinated animals (DIVA) and
Os genes N e H amplificados foram submetidos ao genetic characterization of the hemagglutinin gene of seven Chinese strains

- YI, L, et al, Development of a combined canine distemper virus specific RT-PCR

demonstrated in dogs, Journal of Virological Methods, 2012, Jan 179(1):281-7.
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frequéncia de mutacbes e a comparacao das sequéncias
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