O géneroBacillus é fenotipicamente composto por um conglomeradbadéérias Gram-positivas, de fermentacéo
aerdbia, esporuladas e associadas com habitatsttes. Diversos peptideos antimicrobianos sdoupidos por
diferentes espécies dgacillus sp. e alguns ja foram purificados. O objetivo despnte trabalho foi testar a
atividade antibacteriana de isoladosB#eillus sp., recuperados de puba bem como identificas éstéados, por
métodos bioquimicos e moleculares. A bactéria pgordufoi isolada de um alimento fermentado de onige
indigena, produzido a partir de raizes de mandimesisas em agua, denominado puba. Foram utiliZadet®rias
indicadoras Gram-positivas e Gram-negativas de itapoia clinica e alimentar. A identificagdo fepata
presuntiva foi baseada na morfologia celular, @géo de Gram e pesquisa de catalase. Os testasnhicos
realizados foram: Fermentagdo da Glicose, MotikjaRedugdo de Nitrato, Resisténcia a Lisozima, ¥oge
Proskauer, Hemdlise, Crescimento rizoidal e vex{fém da presenca de cristais de toxina. A ideatifio molecular
foi realizada por meio do sequenciamento do rDNA&&&vés da sua amplificacdo cqmmers universais. O
algoritmo BLAST foi utilizado para busca por seqtiée homoélogas no GenBank. A atividade antibactaridos
sobrenadantes foi determinada de acordo com o mél@difusdo em agar segundo Motta & Brandelli 2Gfbm
adaptacdes. Os resultados das analises de sequentiado rDNA 16S demonstraram 99% de similaridagle
ambas as espécies p8&atillus cereus e Bacillus thuringiensis com 1507 pb e 1420 pb, respectivamente. As asalise
de atividade antibacteriana revelaram amplo espet#rinibicdo todas as bactérias testadas, exegtwmacduas
bactérias lacticas, na melhor condi¢édo de culapoesentando-se como possivel candidata para sglag@ estudos

posteriores de purificagéo e identificacdo dos amstys antimicrobianos produzidos por esta espécie.



