Introducao: A tuberculose (TB) afeta 16 milhdes de pessoas em todo o mundo e
resulta em altas taxas de mortalidade. A maioria dos individuos infectados desenvolve a
infeccdo latente, definida através de evidéncias de infec¢do por M. tuberculosis por testes
imunoldgicos (teste tuberculinico e detec¢do da liberacdo de interferon gama), sem sinais ou
sintomas da doenga. A progressao para TB doenca pode depender do hospedeiro e da genética
do M. tuberculosis. A identificacdo de biomarcadores que pudessem predizer a evolucdo da
infeccdo latente para doenca seria util no controle da TB. Objetivo: identificar biomarcadores
que possam prever a evolugdo da TB latente para TB ativa, avaliando o perfil da expressao
génica em individuos com TB ativa, com TB latente e sem infec¢ao por TB (sadios e com
outras doengas pulmonares como asma e outras infec¢cdes pulmonares que ndo tuberculose).
Métodos: estudo transversal, com coleta de dados prospectiva, incluindo voluntarios
distribuidos em 3 grupos: grupo 1 - individuos com TB ativa (n=50), grupo 2 - individuos
com TB latente (n=50) e grupo 3 - individuos sem TB ativa e sem infec¢ao latente [sadios e
com outras doencas pulmonares — asma e outras infeccdes pulmonares que nao tuberculose]
(n=50). Todos os voluntarios sdo submetidos a coleta de sangue para extragdo do DNA e do
RNA com subsequente andlise dos genes (FCGRIB, LTF, CD64, GBP5 e GZMA)
relacionados aos biomarcadores. Todos os voluntdrios sdo submetidos a um exame
radiolégico convencional do térax e sdo avaliados através de um questiondrio padronizado
que aborda dados demograficos e de situacdo de satide. Resultados: Até o presente momento
foram incluidos 28 individuos no grupo 1, 25 individuos no grupo 2 e 27 individuos no grupo
3 (17 individuos saudédveis e 10 pacientes com asma). As andlises estdo sendo realizadas no
CDCT e os resultados parciais ainda ndo estdo disponiveis. Conclusoes: A previsdo é de que
as coletas sejam encerradas no final deste ano. A expectativa do estudo é que a expressao de
alguns genes protetores ocorra em pacientes com TB latente e controles e ndo em pacientes
com TB ativa. Futuramente, esses biomarcadores podem facilitar a identificacao de alvos para
vacinas e novas drogas, permitir melhor monitoramento de ensaios clinicos e fornecer
métodos para o rdpido diagnéstico da TB.



