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Autismo é uma desordem neural do desenvolvimento caracterizado por a ApOs revisao sistematica da literatura e um analise baseado na ferramenta de

falha na interacao social e comunicacao acompanhada de padroes de biologia de sistemas nosso objetivo era.
comportamento restritos e interesses estereotipados. Considera-se uma 1. Examinar a natureza multifatorial de autismo em seu amplio rango de
desordem altamente heterogénea com diversas causas potenciais e fatores severidade.
dando lugar a um rango variavel de sintomatologia. A sua incidéncia parece 2. Determinar quais s&o 0s processos hioldgicos predominantes,
estar incrementando com o passo do tempo e 0s mecanismos patologicos  componentes celulares, e funcoes moleculares que caracterizam a desordem.
associados ao mesmo sao ainda virtualmente desconhecidos 3. Elucidar as contribuicbes (genética e/ou meio-ambiental) in silico.

1. Bases de dados que foram utilizadas neste estudo: a) STRING 9.0, b) STITCH 3.0, c) DAVID v6.7, d) Gene Ontology, e) KEGG Compound, f) KEGG Drug.
2. Andlise da expressao diferencial dos genes em biopsias cerebelares de pacientes autistas foi feito mediante uso do pacote limma do R e FDR (“False
Discovery Rate”).

MODELO IN SILICO GENE-AMBIENTE EM AUTISMO (GENVI) Componentes celulares, funcées moleculares, e processos bioléqgicos
enriquecidos por los genes que compdem o modelo in silico GENVI
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(GENVI network) 15 genes da familia de Rho GTPase estao diferencialmente
Calcio e RAC1 (como gene nunca antes descrito em autismo) sdo os gargalhos expressos no cerebelo de pacientes autistas, salientando a sua
mais centrais (com potencial relevancia bioldéqgica) da rede GENVI Importancia critica nos eventos neuropatoldégicos em autismo
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Nos conseguimos gerar um modelo integrativo de rede de interacdo gene-ambiente (modelo GENVI) com 122 proteina/genes e 191 fatores meio-ambientais
onde “calcio” demonstrou ser o n0 mais central e relevante entre outros genes/fatores nunca antes descritos ate agora nesse contexto do autismo, como gene
gue codifica para a Rho GTPase. Acreditamos que a nossa metodologia (combinacao de revisao sistematica da literatura e biologia de sistemas/analises de
array) oferece uma opcéao atrativa para o auxilio de pesquisadores na area de neuropsiquiatria para encontrar genes, fatores, e as interacoes gene-ambiente
gue poderdo ser confirmadas com pesquisa basica.
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