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Os marcadores geneticos, aliados a técnicas de bioinformatica,
tornaram-se ferramentas essenciais para a compreensao das
relacOes filogenéticas e evolutivas de diferentes taxons.
Planarias terrestres € um bom exemplo do uso dessas
ferramentas para identificar grupos  morfologicamente
semelhantes, bem como, auxiliar no entendimento da historia
evolutiva desses grupos. Revisdoes taxonOmicas nos ultimos
anos apontaram que muitas das especies incluidas no género
Geoplana, por exemplo, deveriam ser revisadas. Entre estes
esta 0 género Pasipha que inclui 25 espécies formalmente
descritas no Brasil, Chile e Panama. No Rio Grande do Sul ha o
registro de apenas trés espécies: P. hauseri, P. backesi, P.
b_rewlmeata. E_spemmes_ do referido género, coleta,dos em grupos independentes, o e
diferentes locais do Rio Grande do Sul e Parana, foram de acordo com o0s | P ‘p
inicialmente diferenciados pela caracteristica morfolégica externa | icrantes locais onde _[P"’Sfpha hauser 2267

de possuir, ou ndo, uma listra de cor clara na extremidade | ¢ - atados (Fig. 2) 100% Pasipha hauser 2282
posterior do corpo (Fig. 1). Frente ao exposto, o0 objetivo deste

trabalho foi avaliar se o referido caractere possui importancia

taxonOmica, bem como, estabelecer o status especifico de 30

espécimes do género Pasipha utilizando o gene Citocromo | As taxas de substituicOes nucleotidicas intra (< 1%) e intergrupos

Oxidase Subunidade | (COI) como marcador molecular. (> 2%) ratificam a hipotese desses especimes serem novas
espécies para o género. Os relacionamentos haplotipicos (Fig.

3), entre os espéecimes das diferentes localidades, demonstrou a
existéncia de dois grupos geograficos, um com espécies de
Pasipha no Rio Grande do Sul, com 3 subgrupos separados por
muitos passo mutacionais (>16), e outro com uma espécie no
Parana, ratificando hipotese sustentada pela recuperacao
filogenética.

100

—y |Mbira

As reconstrucoes

filogenéticas (Bayesiana
e de Maxima Pasipha chimbeva KC608286.1
Verossimilhanca) : Pasipha pasipha KC608266.1

iIndicaram que 0s 1001 Pasipha pasipha KC608295.1
especimes formam Pasipha tapetilla KC608336.1
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Fig. 2. Andlise Bayesiana. Modelo Evolutivo: GTR+I+G.

et TSR <

Fig. 1. Espécimes coletados no Parana e Rio Grande do Sul. A) PR com listra clara
conspicua na extremidade posterior; B) RS com listra clara conspicua na extremidade
posterior, C) RS com listra clara inconspicua na extremidade posterior e D) RS sem listra
clara na extremidade posterior.
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Os espécimes utilizados sao provenientes do Instituto de
Pesquisa de Planarias/UNISINOS. A extracdo de DNA foi feita | = >2° Leopo'dO'RS[
com o Wizard Genomic DNA Purification Kit (PROMEGA), o

gene COIl foi isolado e amplificado pela técnica de PCR,
sequenciado automaticamente na MACROGEN Inc. na Coréia
do Sul e recuperado uma regiao de aproximadamente 600-pb
utilizadas em diferentes analises. Para estas, foram utilizados 0s | Fig. 3: Rede haplotitipa utilizada para verificar a relagéo entre os grupos estudados. As cores
seguintes programas: Chormas Pro: Analise das sequéncias; [ 10° repoinoe diererciam os ocas de colorn, O resulaco domansts aje os arpos e
Bioedit 5.0.9: Ajuste manual das sequéncias, quando

necessarios; BlastN: Testar a integridade das sequéncias; =

ClustalX2: Alinhamento; Dambe: Teste de saturagao; ABGD:

Maximas divergéncias intraespecificas; Mr Model Test 2.2:
Escolha do Modelo evolutivo; Mr bayes: Analise bayesiana;

PhyML: Maxima Verossimilhanca; DnaSP v5 e Network: Rede
haplotica e Mega 5.2: Edicao das arvores filogenéticas

Os haplotipos encontrados, a distribuicao geografica e os altos
grau de suporte das filogenias suportam a existéncia de quatro
grupos independentes. O gene da COIl como barcode pode
apresentar algumas restricoes para as planarias em decorréncia
de saturacado com baixa divergéncia genetica. Entretanto, neste
caso especifico do género Pasipha, , 0 mesmo demonstrou-se
eficiente para a definicdo do de espécies para este género.
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