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A molécula de DNA e suas sequéncias, aliadas as tecnologias computacionais e aos bancos
de dados publicos, tornaram-se uma das principais fontes de informacGes para a nossa
compreensdo das relagdes filogenéticas e evolutivas dos diferentes taxons. Planarias terrestres
sdo um bom exemplo da importancia do uso dessas ferramentas para identificar grupos
morfologicamente semelhantes, bem como, auxiliar no entendimento da histéria evolutiva
desses grupos. Revisfes taxondmicas nos Ultimos anos apontaram que muitas das espécies
incluidas no género Geoplana deveriam ser revisadas. Entre estes grupos encontra-se o género
Pasipha, que atualmente inclui 25 espécies formalmente descritas com ocorréncia no Brasil,
Chile e Panama. No Rio Grande do Sul ha o registro de apenas trés espécies: P. hauseri, P.
backesi, P. brevilineata. Espécimes do referido género, coletados em diferentes locais do Rio
grande do Sul e Parand, foram inicialmente diferenciados pela caracteristica morfol6gica
externa de possuir, ou ndo, uma listra de cor clara na extremidade posterior do corpo. Com
intuito de avaliar se tal caracteristica poderia ser considerada de importancia taxonémica, o
presente trabalho visou estabelecer o status especifico de 30 espécimes utilizando o gene
Citocromo Oxidase Subunidade I (COI) como marcador molecular. Para tanto, utilizou-se
uma regido de aproximadamente 600-pb da COl, isolada e amplificada pela técnica de PCR,
sequenciada automaticamente e, diferentes ferramentas de bioinforméaticas (MEGA, ABGD,
Network e Mr. Bayes), para avaliar: 1) as distancias genéticas (K2P) intra e interespecificas;
2) testar as maximas divergéncias intraespecificas com métodos de “barcode gap”; 3) verificar
a relacdo haplotipica entre as diferentes populacdes dos espécimes; e 4) estabelecer a relacao
filogenética dos espécimes dentro do género Pasipha. As reconstrucdes filogenéticas
(Bayesiana e de Méaxima Verossimilhanca) indicaram que os espécimes formam grupos
independentes, de acordo com os diferentes locais onde foram coletados. As taxas de
substituicdes nucleotidicas intra (0,1% a 0,4%) e intergrupos (1,6% a 5,2%) ratificam a
hip6tese desses espécimes serem novas espécies para o género. Os relacionamentos
haplotipicos, entre os espécimes das diferentes localidades, demonstrou a existéncia de dois
grupos geogréaficos, um com espécies de Pasipha no Rio Grande do Sul e outro com uma
espécie no Paran4, ratificando hipotese sustentada pela recuperacéo filogenética.
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